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] Exiguobacterium sibiricum (sp|B1YL66|FLOA)
bootstrap Bacillus subtilis (sp|P54466|FLOA)
_— Staphylococcus aureus (sp| QBNWB3|FLOA)
+ 50 Staphylococcus epiderminis (sp|QSHNX4|FLOA)
e 75 Bacillus fragilis (sp|Q64X50|FLOA)
® 100 Opitutus terrae (sp|B1ZUR4|FLOA)

Rhodopirellula baltica (sp|Q7UQD2|FLOA2)
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- - - - - - — — — — — — Escherichia coli (sp|P77306|YQIK)
— — — 0 O D SO ) Gammaproteobacteria
- - - - - — — — — — — — Brevundimonas ponderis (WP_225910307.1)
- - - - - — — — — — — — Caulobacter flavus (WP_101712759.1)

- - - - - — — — — — — — Mariibrio halodurans (WP_210682937.1)

- - - - - - — — — — — — Mesorhizobium kowhaii (\WP_111547003.1)
- - - - - — — — — — — — Rhodoligotrophs (WP_137389432.1)

- - - - — — — — — — — — Hypericibacter adhaerens (WP_151114884.1)
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